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Bacharel em Biotecnologia pela Universidade Federal de Goias (2016). Doutorado em Ciéncias pela
Universidade de Sdo Paulo (FMRP-USP) (2021) com énfase em Bioquimica, abordando estudos de Biologia
Molecular e Transcriptomica de Trichoderma reesei. Atualmente desenvolve pesquisa de estagio de pods-
doutorado na Faculdade de Medicina de Ribeirdo Preto estudando mecanismos moleculares envolvidos na
fisiologia e patogenicidade do dermatdfito Trichophyton rubrum. Possui experiéncia nas areas de Bioguimica e
Biologia Molecular, Genémica Funcional e Biotecnologia para producgdo de celulases e xilanases microbianas de
interesse industrial. Tem interesse pelas areas de Biologia Sistémica e Sintética de micro-organismos, Engenharia
Genética, Genémica e Protedbmica de micro-organismos, Expressao Heterdloga em leveduras, Biotecnologia
Molecular de micro-organismos e Microbiota e Imunologia. (Texto informado pelo autor)
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Universidade de Sdo Paulo, Faculdade de Medicina de Ribeirdo Preto.
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14049900 - Ribeirdo Preto, SP - Brasil
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Formacao académica/titulacao

2016 - 2021

2012 - 2016

2009 - 2011

Pds-doutorado
2021

Doutorado em Bioquimica (Conceito CAPES 6).

Universidade de Sao Paulo, USP, Brasil.

Titulo: Investigation of the transcriptional regulation mediated by the transcription factor
CRZ1 in Trichoderma reesei@ , Ano de obtencdo: 2021.

Orientador: @ Rafael Silva Rocha.

Bolsista do(a): Fundagdo de Amparo a Pesquisa do Estado de S3o Paulo, FAPESP, Brasil.
Grande area: Ciéncias Bioldgicas

Graduagao em Biotecnologia.

Universidade Federal de Goias, UFG, Brasil.

Titulo: Caracterizacdo de genes e enzimas de Aspergillus fumigatus envolvidos na hidrolise
enzimatica do bagacgo de cana-de-agucar.

Orientador: Fabricia Paula de Faria.

Ensino Médio (2° grau).

Colégio Atlanta, COL%?20ATL, Brasil.

Pds-Doutorado.

Universidade de Sao Paulo, USP, Brasil.

Bolsista do(a): Fundagdo de Amparo a Pesquisa do Estado de S3ao Paulo, FAPESP, Brasil.
Grande area: Ciéncias Bioldgicas

Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subérea: Biologia Molecular.
Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Microbiologia / Subarea: Biologia e Fisiologia dos
Microorganismos.
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Atuacao Profissional

Industrial Biotechnology.

University of Manchester, MANCHESTER, Inglaterra.

Micoses sistémicas endémicas no Brasil,.

Universidade Federal de Mato Grosso, UFMT, Brasil.

Whole genome sequencing of bacterial genomes - tools and applications.
Technical University of Denmark, DTU, Dinamarca.

Andlises laboratoriais em hepatites virais. (Carga horaria: 4h).
Universidade Federal de Mato Grosso, UFMT, Brasil.

Curso de R Aplicado a Bioinformatica. (Carga horaria: 21h).

Curso de R aplicado a Bioinformatica, CRABI, Brasil.

Fungi: Biology, Pathogenesis and Genomics. (Carga horaria: 40h).
Universidade de Chile, UCHILE, Chile.

Citometria de fluxo: principios e aplicaces. (Carga horaria: 3h).
Universidade Federal de Goids, UFG, Brasil.

Estudantes na Era da Inovagdo e Tecnologia. (Carga horaria: 2h).
Universidade Federal de Goias, UFG, Brasil.

Pesquisa Académica, Propriedade Intelectual e Dese. (Carga horaria: 2h).
Universidade Federal de Goias, UFG, Brasil.

Empreendedorismo Inovador. (Carga horaria: 2h).

Servigo de Apoio as Micros e Pequenas Empresas de Goias, SEBRAE/GO, Brasil.
XIII Curso de Inverno em Bioguimica e Biologia Mol. (Carga horaria: 80h).
Universidade de S&o Paulo, USP, Brasil.

A Bioquimica a servico das Ciéncias Forenses. (Carga horaria: 4h).
Universidade de Sao Paulo, USP, Brasil.

Acessando o microbioma ambiental - Metagenomica. (Carga horaria: 4h).
Universidade de Sao Paulo, USP, Brasil.

Universidade de Sao Paulo, USP, Brasil.

Vinculo institucional
2021 - Atual

Outras informagées
Vinculo institucional
2016 - 2021

Atividades
10/2021 - Atual

04/2016 - 07/2021

Vinculo: Pés-doutorando, Enquadramento Funcional: Pds-doutorando, Regime: Dedicagao

exclusiva.
Bolsista da Fundacdo de Amparo a Pesquisa do Estado de S&o Paulo (FAPESP) - Pds-
doutorado - Vigéncia 01/10/2021 a 30/09/2023.

Vinculo: Discente, Enquadramento Funcional: Discente, Regime: Dedicagdo exclusiva.

Pesquisa e desenvolvimento, Faculdade de Medicina de Ribeirdo Preto.

Linhas de pesquisa

Estudo de mecanismos moleculares e transcricionais relacionados a fisiologia e
patogenicidade do dermatdfito Trychophyton rubrum

Pesquisa e desenvolvimento, Faculdade de Medicina de Ribeirdo Preto.

Linhas de pesquisa

Construgcao de promotores para expressao de celulases em Trichoderma reesei por
abordagens de Biologia Sintética

Universidade Federal de Goias, UFG, Brasil.

Vinculo institucional
2012 - 2016

Outras informagées
Vinculo institucional
2015 - 2015
Atividades

08/2015 - 11/2015

08/2014 - 07/2015

08/2014 - 07/2015

08/2013 - 07/2015

Vinculo: Discente, Enquadramento Funcional: Discente, Regime: Dedicagdo exclusiva.
Discente do curso de Biotecnologia da Universidade Federal de Goias

Vinculo: Bolsista, Enquadramento Funcional: Monitoria - Bioquimica, Carga horaria: 12

Estagios , Instituto de Ciéncias Bioldgicas.

Estagio realizado

Aluno do Programa Institucional de Desenvolvimento Tecnoldgico e Inovagao.
Estagios , Instituto de Ciéncias Bioldgicas.

Estagio realizado

Aluno do Programa Institucional de Desenvolvimento Tecnoldgico e Inovacdo.
Estagios , Instituto de Ciéncias Bioldgicas.

Estagio realizado

Estagio em andamento intitulado "Construgdo e analise de uma biblioteca de cDNA de
Aspergillus fumigatus cultivado em bagago de cana-de-aglicar como fonte de carbono".
Pesquisa e desenvolvimento, Instituto de Ciéncias Bioldgicas.



Linhas de pesquisa
1.

Projetos de pesquisa
2021 - Atual

Linhas de pesquisa
Biotecnologia e Gendmica Aplicada ao Melhoramento Genético da Cana de Aglicar

Biotecnologia e Gendmica Aplicada ao Melhoramento Genético da Cana de Aglcar
Objetivo: Produgdo de enzimas celuloliticas e xilanoliticas para hidrdlise de fragao de
bagaco de cana-de-acucar visando a producdo de etanol de segunda geracgdo (projeto
financiado pela PETROBRAS).

Grande area: Ciéncias Bioldgicas

Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subérea: Bioquimica dos
Microorganismos.

Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Microbiologia / Subérea: Microbiologia Aplicada /
Especialidade: Microbiologia Industrial e de Fermentacdo.

Estudo de mecanismos moleculares e transcricionais relacionados a fisiologia e
patogenicidade do dermatoéfito Trychophyton rubrum

Objetivo: O estudo de mecanismos moleculares que coordenam a transcrigdo no fungo
dermatdfito Trichopython rubrum visa a elucidacdo de processos que regem a
patogenicidade neste organismo. Esta linha de pesquisa tem por objetivo analisar e
compreender como o fungo se adapta frente a condigOes bioldgicas e como os
mecanismos de resposta colaboram para a manutengao da fisiologia deste organismo. A
resposta transcricional € um dos alvos desta linha de pesquisa visto que muitos processos
celulares sdo dependentes da acao orquestrada de fatores de transcricao que coordenam a
expressao de genes com diferentes fungbes bioldgicas. Nesta linha de pesquisa hd um
projeto em execucdo (descrito neste curriculo na segao de projetos de pesquisa)
financiado pela Fundagdo de Amparo a Pesquisa do Estado de Sdo Paulo (P6s-doutorado.
Vigéncia: 01/10/2021 a 30/09/2023)..

Grande area: Ciéncias Bioldgicas

Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subérea: Biologia Molecular.
Palavras-chave: Trichophyton rubrum; Dermatdfito; Transducdo de sinais; Transcriptomica;
Patogenicidade.

Construcao de promotores para expressao de celulases em Trichoderma reesei por
abordagens de Biologia Sintética

Objetivo: O estudo do fungo filamentoso Trichodema reesei (Hypocrea jecorina) tem
aportado em diversos aspectos moleculares no que tange a producdo de enzimas de
interesse biotecnoldgico. Neste interim, Trichoderma reesei é estabelecido como um
potencial produtor de celulases a nivel industrial, sendo importante fonte de obtencdo de
produtos com alto valor agregado e distribuidos mundialmente. Estudos moleculares
utilizando abordagens de Biologia Sistémica e Sintética tém demonstrado que mecanismos
moleculares deste fungo sdo de extrema relevancia para a expressdo de genes de enzimas
hidroliticas, sobretudo o controle transcricional realizado a nivel molecular, onde diversos
fatores de transcricdo atuam de maneira conjunta objetivando a potencializagdo da
magquinaria transcricional para uma maior expressao de celulases. Esta linha de pesquisa
tem por objetivo estudar e caracterizar elementos cis-regulatdrios no DNA que contribuem
direta e/ou indiretamente para a expressdo de genes de celulases em Trichoderma através
de abordagens de biologia sintética para construcdo de promotores que sejam capazes de
induzir a expressao destes genes. Através destas construcdes, espera-se compreender e
elucidar mecanismos moleculares e a légica de regulacdo transcricional em Trichoderma
para posteriores e potenciais aplicacdes industriais..

Grande area: Ciéncias Bioldgicas

Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subérea: Biologia Sintética.

Grande Area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Microbiologia / Subarea: Biologia e Fisiologia dos
Microorganismos.

Palavras-chave: celulases; Trichoderma reesei; promotores sintéticos; Biologia sintética.

Fatores de transcricdo e vias de sinalizagdo celular na patogenicidade e modulagdo da
resposta imune - Financiamento FAPESP 01/10/2021 a 30/09/2023

Descrigdo: Trichophyton rubrum é um fungo dermatofito responsavel por causar infeccoes
em tecidos queratinizados. O processo infeccioso desencadeado por esta espécie esta
ligado a expressao de genes que regulam a manutencdo da fisiologia do fungo. Os fatores
de transcrigdo se destacam como proteinas importantes para o desenvolvimento do
processo infeccioso causado por este dermatdfito, de modo que a regulagdo transcricional
de genes envolvidos na patogenicidade desta espécie se configura como condigdo
relevante para o éxito da infeccdo. O estudo da interacdo patégeno-hospedeiro acarreta na
modulagdo da resposta transcricional que pode resultar na ativagdo ou repressao de genes
alvo com papel importante na patogenicidade deste organismo. Além disso, a modulagdo
da transcricdo de tais genes pode estar envolvida na resposta imune do hospedeiro frente
a infecgdo com T. rubrum, o que sugere que o papel de fatores de transcrigdo na



2016 - 2021

2015 - 2016

2014 - 2015

2013 - 2014

modulacdo da relagdo patdgeno-hospedeiro seja imprescindivel. Este projeto faz parte de
um plano de trabalho vinculado ao projeto tematico "Mecanismos moleculares associados
a patogenicidade e resisténcia em fungos: estratégias para o tratamento de
dermatofitoses”, financiado pela Fundagdo de Amparo a Pesquisa do Estado de Sdo Paulo
(FAPESP)..

Situagdo: Em andamento; Natureza: Pesquisa.

Integrantes: Leonardo Martins Santana - Integrante / Antonio Rossi Filho - Coordenador /
Nilce Maria Martinez Rossi - Integrante.

Construcdo de promotores sintéticos para a expressao de celulases usando novos
elementos cis-regulatdrios em Trichoderma reesei

Descrigdo: O estudo de microrganismos produtores de enzimas lignoceluloliticas para
degradacdo da biomassa vegetal possuem um alto interesse biotecnoldgico para a geracdo
de produtos industriais de alto valor agregado. Nesse sentido, o fungo Trichoderma reesei
se destaca como grande produtor de celulases e hemicelulases e é objeto de estudos para
a criacdo de ferramentas de engenharia genética que propiciem seu melhoramento para
novos processos. Nesse organismo, a agao de fatores de transcricdo que controlam a
expressao de genes de celulases e hemicelulases vem sendo amplamente estudada. Esta
regulacdo esta ligada a interacdo dos fatores de transcrigdo com regides especificas dos
promotores destes genes, os chamados elementos cis-regulatérios. Este projeto visa a
construgdo de promotores sintéticos através da identificacdo computacional e
caracterizagdo funcional de elementos cis-regulatorios relacionados a regulagdo da
expressao de genes envolvidos na degradagao da biomassa vegetal. Para tal, ensaios de
validagdo serdo realizados mediante a analise das cinéticas de expressao dos promotores
de celulases fusionados a GFP via integracdo cromossomica em T. reesei. Do mesmo
modo, promotores sintéticos serdo construidos utilizando-se novos elementos cis-
regulatdrios identificados e seus comportamentos caracterizados. Os objetivos propostos
deverdo contribuir para um aumento nos conhecimentos acerca dos mecanismos
moleculares de regulacdo transcricional em T. reesei. Além disso, espera-se o
desenvolvimento de novas ferramentas de manipulacdo genética de T. reesei para
aplicages biotecnoldgicas..

Situacdo: Concluido; Natureza: Pesquisa.

Integrantes: Leonardo Martins Santana - Integrante / Rafael Silva-Rocha - Coordenador.
Expressao na levedura de Pichia pastoris de genes de celulases e xilanases de Aspergillus
fumigatus envolvidos na hidrolise enzimatica do bagago de cana-de-agUcar

Descricdao: Enzimas produzidas por micro-organismos como as celulases (endoglucanases,
celobiohidrolases e B-Glicosidases) e xilanases (endoxilanases e B-xilosidases) sdo capazes
de atuar sinergisticamente para proporcionar a hidrélise enzimatica das fibras do bagago
de cana-de-aclcar levando a geracdo de aglcares fermentesciveis que sdo utilizadas para
a produgdo de etanol através de leveduras em processos fermentativos industriais.
Enzimas recombinantes de Aspergillus niger produzidas em P. pastoris apresentam alta
estabilidade térmica e tém sido utilizadas com sucesso na etapa de hidrdlise enzimatica.
Tais avancos aliados a Biotecnologia permitem o crescimento do fluxo econémico do pais,
atraem investimentos para o setor energético, aumentam a produgdo de etanol e
sobretudo permitem o desenvolvimento técnico-cientifico do Brasil, destacando ainda mais
seu grande potencial na geracdo de matrizes energéticas renovaveis. Neste interim,
objetiva-se a clonagem e expressao de enzimas lignoceluloliticas de Aspergillus fumigatus
em Pichia pastoris para verificagdo do grau de estabilidade e sinergismo em testes de
hidrdlise do Bagago de Cana-de-Aglcar para producdo de etanol de segunda geracdo..
Situacdo: Desativado; Natureza: Pesquisa.

Integrantes: Leonardo Martins Santana - Integrante / Fabricia Paula Faria - Coordenador.
Construcdo e analise de uma biblioteca de cDNA de Aspergillus fumigatus cultivado em
bagaco de cana-de-acglicar como fonte de carbono

Descrigdo: A grande produgao de enzimas lignoceluloliticas por fungos filamentosos tém
despertado interesse econdmico na producdo de etanol de segunda geracgdo. Tais fungos,
como por exemplo fungos do género Aspergillus, apresentam grande potencial genético
responsavel pelo armazenamento de informacoes relacionados a producdo de celulases e
xilanases quando induzidos em meio contendo diferentes fontes de carbono. Neste
projeto, objetiva-se construir uma biblioteca de cDNA dos genes de celulases e xilanases
de Aspergillus fumigatus para garantir a manutencdo desta espécie génica e
posteriormente visualizar a expressdo heterdloga destes genes em sistemas de expressao.
Deste modo, o potencial bioquimico para a hidrdlise da celulose e geragdo de aglcares
fermentesciveis é mantido e pode ser melhorado com a utilizacdo de potenciais efeitos
génicos para a utilizagdo destas enzimas em escala industrial..

Situagdo: Concluido; Natureza: Pesquisa.

Integrantes: Leonardo Martins Santana - Integrante / Fabricia Paula Faria - Coordenador.
Hidrolise da fracdo de celulose do bagaco de cana-de-aglcar por Caracterizagdo
bioquimica das celulases e xilanases produzidas por microrganismos isolados do solo do
Cerrado
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Prémios e titulos
2015

2015

Produgoes

Producao bibliografica

Descrigdo: Este projeto insere-se no projeto matriz "Biotecnologia e Gendmica aplicadas ao
melhoramento da cana de aglicar" e consiste na producdo de enzimas celuloliticas e
xilanoliticas produzidas por fungos isolados do solo do Cerrado capazes de hidrolisar a
fracdo do bagaco de cana de aglicar no que tange a producdo de biocombustivels. A
possibilidade de se obter enzimas altamente atuantes nos processos de catalise é
evidenciada por método de dosagem enzimatica e posteriormente, hidrolisando-se a fracao
de cana de aglicar com um mix de enzimas produzidas por fungos isolados. Tem se
mostrado altamente vidvel, uma vez que a composicdo da biomassa vegetal é feita por
celulose, hemicelulose e lignina, onde as enzimas celuloliticas FPAse, Avicelase e CMCase e
Xilanoliticas como a xilanase (sendo a xilana o principal polimero componente da
hemicelulose) podem atuar e hidrolisar o bagaco de cana para aproveitamento na area de
biocombustiveis..

Situacdo: Concluido; Natureza: Pesquisa.

Integrantes: Leonardo Martins Santana - Integrante / Fabricia Paula Faria - Coordenador.

Grande érea: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioguimica / Subrea: Bioquimica.
Grande area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Microbiologia / Subarea: Microbiologia
Aplicada/Especialidade: Microbiologia Industrial e de Fermentacao.

Grande area: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subdrea: Enzimologia.
Grande &rea: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subarea: Biotecnologia.
Grande &rea: Ciéncias Bioldgicas / Area: Bioquimica / Subarea: Biologia Molecular.

Compreende Bem, Fala Razoavelmente, Lé Bem, Escreve Razoavelmente.
Compreende Bem, Fala Bem, L& Bem, Escreve Bem.

Compreende Razoavelmente, Fala Pouco, L& Razoavelmente, Escreve Pouco.
Compreende Bem, Fala Bem, L& Bem, Escreve Bem.

10 Lugar - Apresentacdo (Poster) - Hidrdlise do Bagaco de Cana-de-Aglcar por enzimas
lignoceluloliticas de Aspergillus fumigatus (X7) isolado do solo do cerrado - Prémio William
Barbosa, Instituto de Patologia Tropical e Salide Publica.

111 Prémio UFG de Iniciagdo em Desenvolvimento Tecnoldgico e Inovagdo - "Construgdo e
analise de uma biblioteca de cDNA de A. fumigatus cultivado em bagaco de cana-de-
aclcar como fonte de carbono", Universidade Federal de Goias.
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1. ¢ Leonardo Martins-Santana; PETRUCELLI, M. F. ; SANCHES, P. R. ; Martinez-Rossi, N. M. ; Rossi, A. . Peptidase
Regulation in Trichophyton rubrum Is Mediated by the Synergism Between Alternative Splicing and StuADependent
Transcriptional Mechanisms. Frontiers in Microbiology Jcr, v. 13, p. 930398, 2022.
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Resumos publicados em anais de congressos
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the Cell and Molecular Biology Graduate Program Booklet of Abstracts, 2016.

SANTANA, L.M.; FARIA, F.P. . Construcdo e analise de uma biblioteca de cDNA de Aspergillus fumigatus cultivado em
bagaco de cana-de-aclicar como fonte de carbono. In: XII Congresso de Pesquisa, Ensino e Extensdo - Universidade Federal
de Goids, 2015, Goiania. Anais do XII CONPEEX, 2015. p. 856-857.

MELO, A. O. ; SILVA, C. S. R. E. ; SOUZA, C. G. ; ANJOS, D. C. C. ; Santana, L.M. ; PORTO, P. S. . Biotecnologia aplicada
ao desenvolvimento de método rapido para triagem de Giardia lamblia. In: XII Seminario de Patologia Tropical e Satde
Publica/VI Semana de Biotecnologia, 2015, Goiania, Goias. XII Seminario de Patologia Tropical e Saude Publica/VI Semana
de Biotecnologia 40 anos do Programa de Pds-graduagao em Medicina Tropical e Salde Publica, 2015. v. 44. p. 109-109.

W SANTANA, L.M.; FARIA, FP. . HIDROLISE DA FRACAO DE CELULOSE DO BAGAGO DE CANA—DEACUCAR E
CARACTERIZACAO BIOQUfMICA DAS CELULASES E XILANASES PRODUZIDAS POR MICRORGANISMOS ISOLADOS DO SOLO
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Apresentagoes de Trabalho

10.

PETRUCELLI, M. F. ; Leonardo Martins Santana ; Rossi, A. ; Martinez-Rossi, N. M. . StuA-dependent transcription
regulation of essentlal genes for glyoxylate cycle in Trlchophyton rubrum. 2022. (Apresentagao de Trabalho/Simpdsio).
Leonardo Martins Santana; PETRUCELLI, M. F. ; Martinez-Rossi, N. M. ; Rossi, A. . The transcription factor StuA regulates
the levels of the MAPK Hog1 RNA transcripts in the dermatophyte Trichophyton rubrum. 2022. (Apresentagdo de
Trabalho/Simpdsio).

Martins-Santana, L; PAULA, R. G. ; Silva, A.G. ; Lopes, D. C. B. ; Silva, R.N. ; Silva-Rocha, R. . Calcineurin-responsive
protein (CRZ1) and Ca2+ cooperatively modulate holocellulases transcription in Trichoderma reesei. 2019. (Apresentacdo de
Trabalho/Outra).

Martins-Santana, L. Microbiologia sintética en hongos y levaduras. 2019. (Apresentacdo de Trabalho/Conferéncia ou
palestra).

Martins-Santana, L; PAULA, R. G. ; Silva, A.G. ; Antoniéto, A. C. C. ; Lopes, D. C. B. ; Silva, R.N. ; Silva-Rocha, R. .
Unraveling transcriptional regulation networks in Trichoderma reesei through bioinformatics approaches. 2018.
(Apresentacdo de Trabalho/Conferéncia ou palestra).

Monteiro, L.M.O. ; Arruda, L. M. ; Martins-Santana, L ; Silva-Rocha, R. . Design of a new bacterial expression system
induced by a FDA approved drug using computational approaches. 2018. (Apresentacdo de Trabalho/Conferéncia ou
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Santana, L.M.; NORA, L. C. ; PAULA, R. G. ; Silva, R.N. ; Silva-Rocha, R. . Understanding fungal transcriptional regulation
through synthetic biology approaches. 2017. (Apresentacdo de Trabalho/Outra).

NORA, L. C. ; Santana, L.M. ; Silva, R.N. ; Silva-Rocha, R. . Construction of a versatile vector for the engineering of fungi
using synthetic biology approaches. 2017. (Apresentacdo de Trabalho/Outra).

Monteiro, L.M.O. ; Arruda, L.M. ; Santana, L.M. ; Silva-Rocha, R. . Study of the similarity of XylIS and BenR regulatory
proteins of Pseudomonas putida. 2017. (Apresentacdo de Trabalho/Outra).
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SANTANA, L.M.; NORA, L. C. ; PAULA, R. G. ; Silva, R.N. ; Silva-Rocha, R. . UNDERSTANDING TRICHODERMA REESEI
TRANSCRIPTIONAL REGULATION THROUGH SYNTHETIC PROMOTERS AND NEW CISREGULATORY ELEMENTS. 2017.
(Apresentagao de Trabalho/Congresso).

SANTANA, L.M.. Isolamento de novos micro-organismos como fonte de novas enzimas para sacarificacdo. 2016.
(Apresentagdo de Trabalho/Conferéncia ou palestra).

SANTANA, L.M.; VALE, A. S. ; COSTA, L. G. ; Oliveira, I. C. M. ; CINTRA, L. C. ; FARIA, S. P. ; FARIA, F.P. . Caracterizacao
de endoxilanases produzidas pelo micro-organismo Aspergillus fumigatus X7 e suas aplicages na hidrdlise do bagaco de
cana-de-agUcar. 2016. (Apresentagdo de Trabalho/Outra).

SANTANA, L.M.; ALVES, A. A. ; CINTRA, L. C. ; FARIA, S. P. ; FERNANDES, A. G. ; FARIA, F.P. . Hidrdlise enzimética do
bagaco de cana-de-aglcar por enzimas lignoceluloliticas de Aspergillus fumigatus (X7) isolado do solo do cerrado. 2015.
(Apresentacdo de Trabalho/Seminario).

MELO, A. O. ; SOUZA, C. G. ; SILVA, C. S. R. E. ; ANJOS, D. C. C. ; SANTANA, L.M. ; PORTO, P. S. . Biotecnologia aplicada
ao desenvolvimento de método rapido para triagem de Giardia lamblia. 2015. (Apresentacdo de Trabalho/Seminario).
SANTANA, L.M.; FARIA, F.P. . Construgdo e analise de uma biblioteca de cDNA de Aspergillus fumigatus cultivado em
bagaco de cana-de-aglicar como fonte de carbono. 2015. (Apresentacdo de Trabalho/Congresso).

¢ SANTANA, L.M.; FARIA, F.P. . Hidrdlise da fragao de celulose do bagaco de Cana-de-Aglicar e caracterizagdo bioquimica
de celulases e xilanases produzidas por microrganismos isolados do bagaco de Cana-de-Aglcar. 2014. (Apresentagdo de
Trabalho/Congresso).

CINTRA, L. C. ; SANTANA, L.M. ; FARIA, FP. . .PRODUCAO DE CELULASES E XILANASES POR ASPERGILLUS FUMIGATUS
ISOLADO A PARTIR DE BAGACO DE CANA-DE-ACUCAR.. 2014. (Apresentacao de Trabalho/Congresso).

¢ SANTANA, L.M.; FARIA, F.P. . Hidrolise da Fragdo de Celulose do Bagaco e Cana-de-Agucar por Celulases e Xilanases de
Aspergillus fumigatus. 2014. (Apresentacao de Trabalho/Outra).

SANTANA, L.M.; MELO, A. O. ; FREITAS, S. V. ; RODRIGUES, J. A. A. ; FREITAS, M. A. N. . A Influéncia fenotipica na
expressdo da arte goianiense. 2012. (Apresentacdo de Trabalho/Seminario).
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SANTANA, L.M.. Relatos de Um Poeta Louco. Goiania: Kelps, 2010 (Poesia).

Producao técnica

Entrevistas, mesas redondas, programas e comentarios na midia

1.

Santana, L.M.; LUZ, L. L. ; SILVEIRA, L. A. ; REIS, A. A. S. . Perspectivas e Empregabilidade em Biotecnologia. 2015.
(Programa de radio ou TV/Mesa redonda).

Demais tipos de producao técnica

1. MARTINS-SANTANA, L; Sanches-Medeiros, A. ; NORA, L. C. ; Pereira, G.K.B. ; Lovate, G.L. ; Siqueira, G. M. V. ;
GUAZZARONI, MARIA-EUGENIA ; Silva-Rocha, R. . Advanced School in Synthetic Biology. 2019. (Curso de curta duragao
ministrado/Extensao).

Bancas

Participacao em bancas de trabalhos de conclusao

Qualificacoes de Mestrado

1. Goldman, Maria Helena de Souza; Squire, Jeremy Andrew; Martins-Santana, Leonardo. Participacdo em banca de Ana
Luisa Rodrigues de Avila. Analise do Comportamento Dindmico na Interface entre Polimorfismos do Hospedeiro e Variantes
do SARS- CoV-2. 2022. Exame de qualificagdo (Mestrando em Programa de Pés-Graduagdo em Genética) - Faculdade de
Medicina de Ribeirdo Preto.

Eventos

Participacao em eventos, congressos, exposicoes e feiras

1V International Symposium on Fungal Stress - ISFUS & International Fungal Biology Conference - IFBC.The transcription
factor StuA regulates the levels of the MAPK Hogl RNA transcripts in the dermatophyte Trichophyton rubrum. 2022.
(Simpdsio).

Congresso Online de Infectologia. 2020. (Congresso).
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III Workshop on Systems Microbiology.Calcineurin-responsive protein (CRZ1) and Calcium cooperatively modulate
holocellulases transcrpition transcription in Trichoderma reesei QM6a. 2019. (Outra).

GENETICA 2017 Brazilian International Congress of Genetics. UNDERSTANDING TRICHODERMA REESEI TRANSCRIPTIONAL
REGULATION THROUGH SYNTHETIC PROMOTERS AND NEW CISREGULATORY ELEMENTS. 2017. (Congresso).

1I Workshop on Systems Microbiology.Understanding fungal transcriptional regulation through synthetic biology approaches.
2017. (Outra).

X-meeting. UNRAVELING TRANSCRIPTIONAL REGULATION NETWORKS IN TRICHODERMA REESEI THROUGH
BIOINFORMATICS APPROACHES. 2017. (Congresso).

XII Congresso de Pesquisa, Ensino e Extensdo. Construgdo e analise de uma biblioteca de cDNA de Aspergillus fumigatus
cultivado em bagago de cana-de-aglicar como fonte de carbono. 2015. (Congresso).

XIII SEMINARIO DE PATOLOGIA TROPICAL E SAUDE PUBLICA VI SEMANA DE BIOTECNOLOGIA.Hidrdlise enzimética do
bagaco de cana-de-aglcar por enzimas lignoceluloliticas de Aspergillus fumigatus (X7) isolado do solo do cerrado. 2015.
(Seminario).

XIII SEMINARIO DE PATOLOGIA TROPICAL E SAUDE PUBLICA VI SEMANA DE BIOTECNOLOGIA.Biotecnologia aplicada ao
desenvolvimento de método rapido para triagem de Giardia lamblia.. 2015. (Seminario).

16th International Biotechnology Symposium and Exhibition. 2014. (Simpdsio).

Espago das Profissdes - Biotecnologia. 2014. (Outra).

I Workshop de Pesquisa em Biotecnologia. 2014. (Outra).

X Congresso de Pesquisa, Ensino e Extensdo. Hidrolise da fracdo de celulose do bagaco de Cana-de-Acglcar e caracterizagao
bioquimica de celulases e xilanases produzidas por microrganismos isolados do bagaco de Cana-de-Acucar. 2014.
(Congresso).

XIII Curso de Inverno em Bioquimica e Biologia Molecular.Hidrdlise da Fragdo de Celulose do Bagago e Cana-de-Aclicar por
Celulases e Xilanases de Aspergillus fumigatus. 2014. (Outra).

XI Seminario Brasileiro de Tecnologia Enzimética.PRODUCAO DE CELULASES E XILANASES POR ASPERGILLUS FUMIGATUS
ISOLADO A PARTIR DE BAGACO DE CANA-DE-ACUCAR. 2014. (Seminario).

X Congresso de Pesquisa, Ensino e Extensdo (CONPEEX) -. 2013. (Congresso).

Espago das Profissdes - Biotecnologia - UFG. 2012. (Outra).

I Semana de Integracao dos Calouros do Curso de Graduagdo em Biotecnologia/IPTSP. 2012. (Outra).

1 SEMINARIO SOBRE LINGUA E CORPO.A Influéncia fenotipica na expressdo da arte goianiense. 2012. (Semindrio).

IX Congresso de Pesquisa, Ensino e Extensdo (CONPEEX). 2012. (Congresso).

Organizacao de eventos, congressos, exposicoes e feiras
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Silva-Rocha, R. . III Workshop on Systems Microbiology. 2019. (Outro).

Martins-Santana, L; NORA, L. C. ; Pereira, G.K.B. . III Workshop on Systems Microbiology. 2019. (Outro).
Martins-Santana, L; Nascimento, M. C. . XVI Curso de Inverno em Bioquimica e Biologia Molecular. 2017. (Outro).

¥ SANTANA, L.M.; RODRIGUES, J. A. A. ; FREITAS, S. V. ; CASAS, A.A. . XI Seminario de Patologia Tropical & Salde
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cana-de-aclicar. 2016. (Apresentacdo de Trabalho/Outra).
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Monteiro, L.M.O. ; Arruda, L. M. ; Martins-Santana, L ; Silva-Rocha, R. . Design of a new bacterial expression system
induced by a FDA approved drug using computational approaches. 2018. (Apresentacdo de Trabalho/Conferéncia ou
palestra).

Martins-Santana, L; PAULA, R. G. ; Silva, A.G. ; Lopes, D. C. B. ; Silva, R.N. ; Silva-Rocha, R. . Calcineurin-responsive
protein (CRZ1) and Ca2+ cooperatively modulate holocellulases transcription in Trichoderma reesei. 2019. (Apresentacao de
Trabalho/Outra).

PETRUCELLI, M. F. ; Leonardo Martins Santana ; Rossi, A. ; Martinez-Rossi, N. M. . StuA-dependent transcription
regulation of essential genes for glyoxylate cycle in Trichophyton rubrum. 2022. (Apresentagdo de Trabalho/Simpdsio).
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Santana, L.M.; LUZ, L. L. ; SILVEIRA, L. A. ; REIS, A. A. S. . Perspectivas e Empregabilidade em Biotecnologia. 2015.
(Programa de radio ou TV/Mesa redonda).

Outras informacoes relevantes

Aprovacao em Processo Seletivo Simplificado de Professor Substituto da Classe A ? Adjunto, do Instituto
de Patologia Tropical e Saude Publica (IPTSP) (drea: Imunologia, Patologia Geral e Virologia) - 2022.
Foi Vice-Presidente do Centro Académico do curso de Biotecnologia-UFG pelo Instituto de Patologia
Tropical e Saude Publica (IPTSP-UFG) no periodo de 2013 a 2014.
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